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Q ¢, Como sera la medicina en el futuro?

2,

¢, Como se enfrentaran los retos de la
agricultura ante el cambio climatico?

¢, Como podremos desarrollar
mejores dietas alimenticias?

Estas y otras preguntas similares buscan mejorar la calidad de vida de las personas en el futuro proximo.
Todas ellas requieren del andlisis de gran cantidad de datos biol6gicos y especialmente del genoma humano.

:,Como hacemos el analisis de esta gran cantidad de datos?

Aqui es donde profesionales que
tengan solidos conocimientos de
biologia, quimica, matematica y
computacion pueden contribuir al
realizar modelos computacionales
de fenémenos bioldgicos y analizar

grandes cantidades de informacién,
la llamada Big Data, con técnicas,

herramientas y algoritmos
orientados a la vida, incluyendo
humanos, de cultivos y de especies
animales.
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La forma de descubrir nuevos tratamientos o formas de detectar y prevenir
enfermedades, tales como el cancer, pasan por la Inteligencia Artificial y
Machine Learning con enfoques biol6gicos.

Favorecer las caracteristicas de las especies vegetales para cultivos que
resistan las condiciones extremas en cambios climaticos, requiere el analisis de
su ADN y fomentar las esas caracteristicas que seran utiles para alimentar a la
creciente poblacion.

Todos estos estudios bioldgicos estan basados en los grandes avances que
hay en la descripcion y analisis del ADN de los organismos. Estamos ante una
incesante capacidad de obtener las secuencias 0 composicion de estos
genomas, a una velocidad vertiginosa y a precios cada vez mas accesibles.
Con ello, se estan formando gigantescas bases de datos y cada dia debemos
obtener informacion que ayude en estos descubrimientos para salud,
alimentacion y medicinas mas personalizados.



Qué se esta desarrollando en la UVG...

Los alumnos actualmente estan trabajando en desarrollar
sistemas de Deep Learning que proporcionen explicaciones
sobre como concluyen el analisis médico de pacientes. En
estos sistemas se “entrena” al software para que reconozca
los patrones que indican una enfermedad y luego indican un
diagnostico al respecto. El principal problema, es que el
sistema debe “explicar” en términos comprensibles por los
profesionales, como se llegd a ese diagnostico. Esto es
indispensable para que la comunidad médica los adopte y por
ello es de gran importancia desarrollar los mecanismos de
explicacion.

La Ingenieria en Bioinformatica, provee las herramientas,
técnicas, procedimientos y ambientes para el estudio de
fendmenos del genoma humano, los genes de diversidad de
organismos Yy sus relaciones en la formacion de proteinas y la
manera en que se traducen para formar caracteristicas
propias de estos organismos y sus relaciones con el medio
ambiente.

Este proyecto esta siendo dirigido por el Dr. Servio Lima de la
Université de Fribourg, Suiza. La siguiente es la imagen de
como luce un prototipo desarrollado por el Dr. Lima para
mostrar el diagnostico para cancer de pulmones.
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Hacia el futuro...

Miramos a un futuro en donde se estara en colaboracion mas
directa para el disefio de drogas y medicinas inteligentes con
proyectos de Medicina Traslacional.
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